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SINOPSIS 
 
FORMAZIONE/QUALIFICAZIONE: Laurea in Scienze e Tecnologie Agrarie, Dottorato di ricerca in Biologia e 
Biotecnologie, Ricercatrice RTD-B, Abilitazione II fascia in 07/E1. 
Il 22 ottobre 2008 consegue presso l’Università degli studi della Basilicata la Laurea in Scienze e Tecnologie 
Agrarie (classe N. 77/S), con votazione 110/110 con LODE e Plauso della commissione, discutendo la tesi dal 
titolo “La struttura genetica di germoplasma di Phaseolus vulgaris L. di origine Andina e Mesoamericana: 
caratteri morfologici e marcatori molecolari (SNPs)”. Il 28 febbraio 2012 consegue il titolo di Dottore di 
Ricerca in Biologia e Biotecnologie, curriculum Genetica applicata e Biologia degli ecosistemi, presso 
l’Università degli Studi della Basilicata, discutendo la tesi dal titolo “The ‘signatures’ of domestication and 
introduction in Europe Phaseolus vulgaris L. genome: morphological traits and molecular markers”. Dal 24 
settembre 2015 è Ricercatrice a tempo determinato (RTD-A) presso la Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, 
Alimentari e Ambientali, Università degli Studi della Basilicata e componente del gruppo di ricerca di Genetica 
Agraria (AGR/07). Dal 31 dicembre 2018 è Ricercatrice a tempo determinato RTD-B.  
 
ATTIVITÀ DI RICERCA: Interessi principali:  
(i) identificazione delle varianti molecolari responsabili delle differenze fenotipiche legate ai processi di 

domesticazione ed al miglioramento genetico e studio della storia evolutiva in diverse specie (specialmente 
cereali e legumi) con l’uso di tecniche genomiche, trascrittomiche e metabolomiche;  

(ii) studio dello sviluppo radicale ed analisi della diversità genetica delle piante coltivate mediante l’uso di 
sistemi avanzati di fenotipizzazione;  

(iii) raccolta, caratterizzazione e conservazione di germoplasma locale.  
 

PRODUZIONE SCIENTIFICA: Coautrice di 13 pubblicazioni su riviste indicizzate Scopus e 44 pubblicazioni 
suddivise tra contributi in Atti di convegno e abstract a convegni nazionali e internazionali. Ha presentato i 
risultati delle attività di ricerca attraverso relazioni orali e seminari ad invito. Svolge attività di ricerca di 
interesse internazionale sia per le tematiche trattate che per la capacità di collaborazioni con gruppi di ricerca 
internazionali. h-index 7, n. citazioni 169 (Scopus Author ID: 55505370700, Febbraio 2019). 
 
INTERNALIZZAZIONE: Capacità di relazioni scientifiche internazionali grazie alle esperienze maturate 
all’estero: 
(i) visiting scholar per 18 mesi presso il Crop Evolution, Domestication, and Biodiversity Lab, University of 

California in Davis (Davis, California, USA), durante il Dottorato di Ricerca;  
(ii) visiting researcher per quattro mesi presso il JPPC (Jülich Plant Phenotyping Centre), Forschungszentrum 

(Jülich, Germania), nell’ambito del Transnational Access program dell’EPPN (European Plant 
Phenotyping Network); 

(iii) post-doc per la durata di 18 mesi presso l’Institute of Bio- and Geosciences Plant Sciences (IBG-2), 
Forschungszentrum, Jülich, Germania. 

 
PARTECIPAZIONE IN PROGETTI DI RICERCA: a partire dal 2012 ha contribuito attivamente sia alla stesura e 
presentazione che alle attività di ricerca dei progetti di ricerca regionali (PSR-Basilicata), nazionali (MIUR-
PRIN, MIUR-SIR, MIUR-FIRB, PON) e internazionali (ERA-CAPS, PRIMA, Genome Canada).  
È responsabile scientifico del Progetto di ricerca nazionale SIR - Scientific Independence of Young 
Researcher, finanziato dal MiUR e ammesso a finanziamento sulla base di bando competitivo che ha previsto 
la revisione tra pari. 
 
DIDATTICA: titolare dei corsi di: ‘Genetica Vegetale’ (54 ore, 6CFU) per il Corso di Laurea in ‘Scienze 
Forestali e Ambientali’ dall’Anno Accademico 2017/2018 - 2018/2019, ‘Tracciabilità Genetica di Prodotti 
Alimentari’ (54 ore, 6CFU) per il Corso di Laurea in ‘Tecnologie Alimentari’ dall’Anno Accademico 
2017/2018 - 2018/2019, ‘Genetica’ (12 ore, 1CFU) per il Corso di Laurea in ‘Tecnologie Alimentari’ 
dall’Anno Accademico 2016/2017- 2017/2018. Attività seminariale e di esercitazione nell’ambito dei corsi di 
‘Genetica Agraria’ e di ‘Miglioramento genetico e risorse genetiche agrarie’. 
 
ATTIVITÀ DI REVIEWER: ha svolto attività di reviewer di manoscritti per riviste scientifiche internazionali 
indicizzate (ISI WOS, Scopus).  
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DATI PERSONALI 
       

NOME:  Tania Gioia 
LUOGO, DATA DI NASCITA:  Lachen, Svizzera, 15 Febbraio 1983 

INDIRIZZO:  C.da Galaino 53, 85052 Marsico Nuovo, Potenza, Italia 
CODICE FISCALE GIOTNA83B55Z133S 

TELEFONO: +39 329 6272655 
E-MAIL:  tania.gioia@unibas.it  

taniagioia@tiscali.it 
 

POSIZIONI ACCADEMICHE 
 

2019 - oggi Ricercatore a Tempo Determinato tipo “B” (Art. 24. Comma 3-b, L. 240/2010) presso 
l’Università degli Studi della Basilicata, Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari 
ed Ambientali, per il settore concorsuale 07/E1 – Chimica Agraria, Genetica Agraria e 
Pedologia ed il settore scientifico-disciplinare AGR/07 – Genetica agraria. Durata del 
contratto: 3 anni. Dal 31-12-2018 ad oggi. 

  
2015 - 2018 Ricercatore a Tempo Determinato tipo “A” (Art. 24. Comma 3-a, L. 240/2010) presso 

l’Università degli Studi della Basilicata, Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari 
ed Ambientali, per il settore concorsuale 07/E1 – Chimica Agraria, Genetica Agraria e 
Pedologia ed il settore scientifico-disciplinare AGR/07 – Genetica agraria. Durata del 
contratto: 3 anni + 2 anni. Dal 23-09-2015 al 30/12/2018. 

  
2014 -2015 Wissenschaftliche Mitarbeiter (posizione post-doc) presso l’Institute of Bio- and 

Geosciences Plant Sciences (IBG-2), Forschungszentrum, Jülich, Germania. Durata del 
contratto: 1.5 anni, rinnovabile. Supervisore: Dr. Kirstin Nagel, Dr. Fabio Fiorani. Dal 15-
01-2014 al 14-07-2015. 

  
2013 Contratto per prestazione di lavoro autonomo professionale di tipo Co.Co.Co. presso 

il CREA, Centro di ricerca per la cerealicoltura, Foggia, Italia. Responsabile scientifico: 
Prof. Roberto Papa. Attività della ricerca: caratterizzazione molecolare delle risorse 
genetiche di specie cerealicole; analisi statistica dei dati per la valutazione della diversità 
genetica nelle principali specie di cereali; screening di popolazioni segreganti con 
marcatori molecolari associati a geni di resistenza. Dal 01-05-2013 al 01-09-2013. 

  
2013 Contratto per prestazione di lavoro autonomo professionale di tipo Co.Co.Co. presso 

la Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari ed Ambientali, Università degli Studi 
della Basilicata, Campus Macchia Romana - 85100 - Potenza, Italia. Responsabile 
scientifico: Dr. Giuseppina Logozzo. Attività della ricerca: valutazione per caratteri 
morfologici, biochimici e molecolari di una collezione di specie di interesse orticolo di 
300 accessioni. Dal 01-05-2013 al 01-07-2013. 

  
2012 Visiting researcher presso il JPPC (Jülich Plant Phenotyping Centre), 

Forschungszentrum (Jülich, Germania), sotto la supervisione del Dr. Fabio Fiorani. Tema 
della ricerca: caratterizzazione morfologica e fisiologica di una collezione di frumenti 
tetraploidi sottoposti a differenti livelli di azoto mediante l’utilizzo della piattaforma di 
fenotipizzazione ‘SCREEN Root LP’. Dal 20-09-2012 al 23-12-2012. 

  
2012 Contratto per prestazione di lavoro autonomo professionale di tipo Co.Co.Co. presso 

il Dipartimento di Biologia, Difesa e Biotecnologie Agroforestali, Università degli Studi 
della Basilicata, Campus Macchia Romana - 85100 - Potenza, Italia. Responsabile 
scientifico: Prof. Pierluigi Spagnoletti Zeuli. Attività della ricerca: supporto nell’analisi 
del polimorfismo in sequenze di DNA di Phaseolus vulgaris L. Dal 01-03-2012 al 01-11-
2012. 

  

mailto:tania.gioia@unibas.it
mailto:taniagioia@tiscali.it
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2010 - 2011 Visiting Scholar presso il Crop Evolution, Domestication, and Biodiversity Lab, 
University of California in Davis, USA. Supervisor: Prof. Paul Gepts. Attività della 
ricerca: Isolation of candidate genes for the seed dispersal trait in common bean. Dal 15-
03-2010 al 15-10-2011. 

 
 
ABILITAZIONI 

 
2018 Abilitata alle funzioni di professore di seconda fascia nel settore concorsuale 07/E1–

Bando ASN 2016 (DD n. 1532/2016).  Validità abilitazione: dal 25/10/2018 al 25/10/2024. 
 
TITOLI DI STUDIO 

 
2008 - 2011 Dottorato di ricerca in Biologia e Biotecnologie – XXIV Ciclo, (Settore Scientifico 

Disciplinare AGR/07) conseguito in data 28 febbraio 2012 presso l’Università degli Studi 
della Basilicata, discutendo la tesi dal titolo “The ‘signatures’ of domestication and 
introduction in Europe Phaseolus vulgaris L. genome: morphological traits and molecular 
markers”.  

  
2006 - 2008 Laurea specialistica in Scienze e Tecnologie Agrarie (classe N. 77/S), conseguita in 

data 22 ottobre 2008 presso la Facoltà di Agraria, Dipartimento di Biologia, Difesa e 
Biotecnologie Agro-forestali - Università degli Studi della Basilicata, Campus Macchia 
Romana - 85100 - Potenza, Italia. Votazione 110/110 con LODE e Plauso della 
commissione. 

  
2003 - 2006 Laurea in Tecnologie Agrarie (classe N. 20), conseguita in data 27 luglio 2006 presso la 

Facoltà di Agraria, Dipartimento di Biologia, Difesa e Biotecnologie Agro-forestali - 
Università degli Studi della Basilicata, Campus Macchia Romana - 85100 - Potenza, Italia. 
Votazione 110/110 con LODE. 

  
1998-2003 Diploma di Perito Tecnico Agrario. I.T.A. “Rocco Scotellaro” Villa d’Agri (Potenza). 

Votazione 100/100. 
 

 
ATTIVITÀ DIDATTICA  
 
2016 - oggi Docente dei seguenti corsi presso la Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari ed 

Ambientali, Università degli Studi della Basilicata: 
- ‘Genetica Vegetale’ (6 CFU) A.A. 2017/2018, 2018/2019 corso di Laurea Triennale 

in ‘Scienze Forestali e Ambientali’; 
- ‘Genetica’ (1 CFU) A.A. 2016/2017, 2017/2018, corso di Laurea Triennale in 

Tecnologie Alimentari; 
- ‘Tracciabilità genetica di prodotti alimentari’ (6 CFU) A.A 2017/2018, 2018/2019 

corso di Laurea Triennale in Tecnologie Alimentari. 
- Membro della commissione d’esame dei seguenti insegnamenti relativi ai diversi 

corsi di Laurea Triennale e Magistrale attivati presso la SAFE dell’Università degli 
Studi della Basilicata: ‘Genetica Agraria’, ‘Genetica Vegetale’, ‘Genetica’, 
‘Miglioramento genetico e Risorse genetiche agrarie', ‘Tracciabilità genetica di 
prodotti alimentari’ per gli anni accademici 2016/2017 - 2017/2018 – 2018/2019.  
 

Attività seminariale e di esercitazione nell’ambito dei corsi di ‘Genetica Agraria’ nel 
corso di Laurea Triennale ‘Tecnologie Agrarie’ e di ‘Miglioramento genetico e Risorse 
genetiche agrarie’ del corso di Laurea Magistrale ‘Scienze e Tecnologie Agrarie’. 
 

PARTECIPAZIONE A COMMISSIONI DIDATTICHE 
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2016 - oggi Membro del Collegio dei Docenti della Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari 

ed Ambientali, Università degli Studi della Basilicata. Dal 2016 ad oggi. 
Membro dei Consigli dei Corso di Studi in ‘Tecnologie Alimentari’, ‘Scienze e 
Tecnologie Alimentari’ e ‘Scienze Forestali ed Ambientali’ dell’Università degli Studi 
della Basilicata. 

 
DIREZIONE O PARTECIPAZIONE ALLE ATTIVITÀ DI UN GRUPPO DI RICERCA CARATTERIZZATO DA 
COLLABORAZIONI A LIVELLO NAZIONALE O INTERNAZIONALE 
 
2019-2021 Partecipazione in qualità di responsabile di unita al progetto di ricerca PRIN 2018, 

Protocollo 20083PFSXA_003, PARDOM, Parallel Domestications: the Phaseolus 
replicated experiment to understand genome evolution and adaptation. Dal 2019 al 2021. 

  
2018-2022 Partecipazione e collaborazione al progetto di ricerca BRESOV: Breeding for 

Resilient, Efficient and Sustainable Organic Vegetable production, finanziato da 
Horizon 2020 (EU Research & Innovation programme), call SFS07-2017. Dal 2018 al 
2022. 

  
2018 - 2020 Partecipazione e collaborazione al progetto SA.GRA.L. -La Saragolle e gli antichi 

grani lucani custoditi, a valere sul bando PSR Basilicata 2014/2020 – Sottomisura 10.2” 
Conservazione e uso sostenibile delle risorse genetiche in agricoltura”. Dal 19-05-2018 
al 19-05-2020. 

  
2018 - 2020 Partecipazione e collaborazione al progetto PHAS.G.RE.EN., conservazione e uso 

sostenibile di risorse genetiche di fagiolo (Phaseolus vulgaris L.) lucano”, a valere sul 
bando PSR Basilicata 2014/2020 – Sottomisura 10.2” Conservazione e uso sostenibile 
delle risorse genetiche in agricoltura”. Dal 19-05-2018 al 19-05-2020. 

  
2015 - 2018 Partecipazione e collaborazione al Progetto Internazionale Bean_Adapt: Evolution in 

a changing environment: the genetic architecture of adaptation outside centers of 
domestication of Phaseolus vulgaris and P. coccineus. Finanziato da ERACAPs (Eranet 
ERA-CAPS 2014, bando “Expanding the European Research Area in Molecular Plant 
SciencesII”). Dal 15-05-2015 a oggi. 

  
2015 - 2018 Partecipazione quale membro del Gruppo di Ricerca di Genetica Molecolare 

dell’Università degli Studi della Basilicata alle attività inerenti al progetto SMART 
BASILICATA, a valere sul bando “Smart Cities and Communities and Social 
Innovation” (Avviso Miur n. 84/Ric. 2012, PON 2007 – 2013 del 2 marzo 2012), OR 
2.1.7 (Valutazione dell’impatto sui microrganismi fungini e batterici a seguito 
dell’attività industriale di produzione di biogas e compost). 

  
2015 - 2017 Collaborazione al Progetto di ricerca FIRB - FUTURO IN RICERCA 2013 - Anni 

2014-2017- Protocollo RBFR13IDFM_001 ‘NextBEAN: Genomica comparativa ed 
evolutiva della domesticazione del genere Phaseolus mediante l’uso di tecnologie 
innovative di sequenziamento per l’identificazione dei geni della domesticazione nel 
fagiolo comune (Phaseolus vulgaris): verso lo sviluppo di risorse genetiche in vista delle 
sfide future legate ai cambiamenti climatici, all'incremento demografico, all'agricoltura 
sostenibile, e alla sicurezza e qualità alimentare.’ Dal 01-09-2015 al 01-10-2017. 

  
2015 Partecipazione quale membro del Gruppo di Ricerca del JPPC (Jülich Plant 

Phenotyping Centre), dell'Juelich Forschungszentrum, alle attività inerenti il Progetto di 
ricerca PROGReSs: Prediction and modeling of hybrid performance and yield gain in 
oilseed rape by systems biology. Dal 01-03-2015 al 01-12-2015. 
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2014 -2015 Partecipazione alle attività di ricerca finanziate dal Transnational Access capacities of 
the European Plant Phenotyping Network (EPPN, grant agreement no. 284443) 
funded by the FP7 Research Infrastructures Programme of the European Union. Dal 01-
01-2014 al 01-09-2015. 

  
2014 -2015 Partecipazione quale membro del Gruppo di Ricerca del JPPC (Jülich Plant 

Phenotyping Centre), dell’Juelich Forschungszentrum, alle attività inerenti al Progetto 
di ricerca PAENOBRID: Strategy for hybrids winter barley production for use in crop 
rotations. Progetto promosso dal governo federale tedesco (German Federal Ministry of 
Food and Agriculture Fz. 22404912). Dal 01-01-2014 al 31-08-2015.  

  
2013 Partecipazione quale membro del Gruppo di Ricerca di Genetica Molecolare 

dell’Università degli Studi della Basilicata alle attività inerenti il Progetto ‘Azioni 
integrate per la salvaguardia e la valorizzazione di specie vegetali autoctone a rischio di 
estinzione’, finanziato con fondi PSR Basilicata 2007/2013 – Mis 214 Azione 5 
“Agrobiodiversità: progetti di azioni integrate”. CUP:C68C13000120006. CIG: 
Z761696C53. Dal 01-06-2013 al 31-12-2013. 

  
2010 - 2012 Partecipazione quale membro del Gruppo di Ricerca di Genetica Molecolare 

dell’Università degli Studi della Basilicata alle attività inerenti il Progetto PRIN 2008, 
Protocollo 20083PFSXA_003 - ‘Identificazione di geni e di regioni genomiche coinvolte 
nei processi di adattamento durante la domesticazione e l’introduzione in Europa di 
Phaseolus vulgaris L.: un approccio combinato di “population genomics” e di 
“association mapping” per l’analisi di regioni genomiche sede di QTL legati ai caratteri 
della fioritura’. Dal 22-03-2010 al 22-09-2012. 

  
2011 Partecipazione quale membro del gruppo di ricerca del Crop Evolution, Domestication, 

and Biodiversity Lab (University of California in Davis) al BeanCAP project finanziato 
dall’United States Department of Agriculture - National Institute of Food and 
Agriculture (USDA-NIFA, grant number #FAR-0015525-9). Coordinatore: Prof. 
McClean Phillip E. (North Dakota State University). Dal 01-03-2010 al 01-10-2011. 

 
RESPONSABILITÀ DI STUDI E RICERCHE SCIENTIFICHE AFFIDATI DA QUALIFICATE ISTITUZIONI 
PUBBLICHE O PRIVATE  
 
2016 - 2019 Co-Investigator del Progetto Internazionale AGILE: Application of Genomics to 

Innovation in the Lentil Economy, finanziato da: Genome Canada, Government of 
Saskatchewan, Saskatchewan Pulse Growers, University of Saskatchewan. 
Coordinatore: Prof.ssa Kirstin Bett, Department of Plant Sciences, University of 
Saskatchewan. Project number: 8302. Dal 01-10-2016 a oggi. 

  
2012 Responsabile scientifico e user group leader del Transnational Access Project svolto 

presso il Jülich Plant Phenotyping Centre (Forschungszentrum, Jülich, Germania): 
caratterizzazione morfo-fisiologica di una collezione di frumenti tetraploidi sottoposta a 
differenti livelli di azoto. Finanziato da EPPN (European Plant Phenotyping Network - 
funded by the European Union under FP7 Capacities Program. Grant Agreement No. 
284443). Dal 23-09-2012 al 23-12-2012. 

 
RESPONSABILITA' SCIENTIFICA PER PROGETTI DI RICERCA INTERNAZIONALI E NAZIONALI, AMMESSI AL 
FINANZIAMENTO SULLA BASE DI BANDI COMPETITIVI CHE PREVEDANO LA REVISIONE TRA PARI  
 
2015 - 2018 Responsabile scientifico del progetto SIR - Scientific Independence of Young 

Researcher -finanziato dal MiUR dal titolo “TritOmics: Domestication and Evolution 
of Triticum turgidum spp: an integrated ‘omics approach”. Protocollo: RBSI14SJ81. Il 
progetto è stato ammesso al finanziamento a seguito di un processo di revisione tra pari, 
e la responsabilità scientifica del progetto è stata attribuita alla candidata a seguito di una 
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procedura di selezione pubblica a livello nazionale. CUP C32I15000170001. 
Finanziamento: € 317.768,00. Dal al 23-09-2015 a oggi. 

 
ATTIVITÀ DI REVIEWER E COLLABORAZIONI CON RIVISTE NAZIONALI E INTERNAZIONALI 
 
2018  Guest editor in numero speciale su Genes (ISSN 2073-4425). “Genomics of Plant 

Domestication and Crop Evolution”. 
http://www.mdpi.com/journal/genes/special_issues/plant_domestication. Dal 03-03-
2018 al 03/09/20018. 

  
2017 Review Editor per la sezione Plant Breeding della rivista “Frontiers in Plant Science”. 

Dal 18-08-2017 a oggi. 
  
2015 Review Editor per la rivista “PLOS ONE”. Dal 01-06-2015 a oggi. 
  
2015 -2016 Attività di reviewer per Progetti di Ricerca Nazionali Francesi (ANR - Agence nationale 

de la recherche). Dal 01-05-2015 al 01-05-2016.  
 
FORMALE ATTRIBUZIONE DI INCARICHI DI INSEGNAMENTO O DI RICERCA (FELLOWSHIP) PRESSO 
QUALIFICATI ATENEI E ISTITUTI DI RICERCA ESTERI O SOVRANAZIONALI 
 
2014 -2015 PostDoc Research Fellowship presso l’Institute of Bio- and Geosciences Plant Sciences 

(IBG-2), Forschungszentrum, Jülich, Germania. Principali attività e responsabilità: (i) 
development of non-invasive high-throughput phenotyping system for studying root 
system architecture and growth dynamics of crop plants and (ii) identify and select root 
ideotypes with specific root system architecture important for example for improved 
resource use efficiency. Dal 15-01-2014 al 14-07-2015. 

 
CONSEGUIMENTO DI PREMI E RICONOSCIMENTI PER L'ATTIVITÀ SCIENTIFICA, INCLUSA L’AFFILIAZIONE 
AD ACCADEMIE DI RICONOSCIUTO PRESTIGIO NEL SETTORE 

 
2012 Excellent Poster paper award ricevuto in occasione del 56° Congresso Annuale della 

Società di Genetica Agraria (Perugia, Italia, 17-20 Settembre 2012) per il lavoro 
intitolato: Identification and characterization in common bean of a putative homologue 
to the Arabidopsis Indehiscent gene (ISBN 978-88-904570-1-2).  

  
2012 - oggi SOCIO ORDINARIO della SIGA (Società Italiana di Genetica Agraria) dal 20-09-

2012 a oggi. 
 
SPECIFICHE ESPERIENZE PROFESSIONALI  
 
2016 - oggi Corsi frequentati 

Erasmus Intensive Program NESSIE: ‘Plants biotechnologies and applications. 
Introduction to Plant genetics and biotechnology. Lubiana, Slovenia, luglio 2008.  
Corso SIGA (Società Italiana di Genetica Agraria): ‘Metodi ed applicazioni di 
informatica per l'analisi di dati biologici’, Salsomaggiore Terme (PR), dal 06-05-2013 
al 10-05-2013. 
COST Action Training Course: ‘Metabolomics and Plant Breeding’, Foggia (FG), dal 
15-04-2013 al 18-04-2013.  
EPPN Summer school on Plant Phenotyping. Szeged, Ungheria, dal 30-06-2013 al 06-
07-2013.  
Corso SIGA ‘Statistica di base per il miglioramento genetico tradizionale ed avanzato’, 
Salsomaggiore Terme (PR), dal 29-09-2014 al 03-10-2014.  
Corso ‘Biological networks and molecular profiles’, tenuto dal Dr. Zoran Nikoloski, 
Visiting Scientist 2015 from Max Planck Institute of Molecular Plant Physiology, 

http://www.mdpi.com/journal/genes/special_issues/plant_domestication.
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Potsdam-Golm, Germany, presso l’Università Politecnica delle Marche (AN), Italia, 
dal 01-2016 al 05-2016.  
Corso RNAseq Data Analysis. Sequentia Biotech. S. Giorgio a Cremano, Napoli, dal 
15-03-2016 al 17-03-2016.  

  
2016 - oggi Membro del: Gruppo di Coordinamento delle attività di ricerca e sviluppo sui legumi 

(leguminose da granella per l’alimentazione umana).  
  
2015 - oggi Attività di tutoraggio di studenti del Corso di Laurea Triennale in Tecnologie Agrarie, 

in Scienze Forestali ed Ambientali e del Corso di Laurea Magistrale in Scienze e 
Tecnologie Agrarie, della Scuola di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari e 
Ambientali dell’Università degli Studi della Basilicata, per la preparazione di Tesi di 
Laurea su tematiche relative alla Genetica vegetale e al Miglioramento genetico delle 
piante. 
 

2015 - oggi Supervisione o coordinamento dell'attività di ricerca di assegnisti di ricerca, 
dottorandi e laureandi afferenti al Laboratorio di Genetica Molecolare della Scuola di 
Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari e Ambientali, Università degli Studi della 
Basilicata. 

  
2018 Progetti sottomessi e in fase di valutazione e di cui la candidata risulta responsabile 

di unità e responsabile di WP:  
(i) PanMedBreed A Pan-Mediterranea characterization of legumes landraces, 

towards efficient breeding for future combined biotic and abiotic stress: focus 
on drought-diseases interactions, presentato dall’Istituto di Biologia e 
Biotecnologia Agraria (capofila), a valere sul Bando PRIMA 2018 – Section 2 
– Topic Adaptation of Agricolture to climate change, cha ha superato la prima 
fase di valutazione;  

(ii) PARDOM, Parallel Domestications: the Phaseolus replicated experiment to 
understand genome evolution and adaptation, presentato dall’Università 
Politecnica delle Marche (capofila) a valere sul Bando PRIN 2017.  

(iii) RESO REsilienza e SOstenibilità delle filiere alimentari ortofrutticole e 
cerealicole, nel rispetto della vocazionalità e per la valorizzazione dei territori, 
presentato dal Dipartimento delle Culture Europee e del Mediterraneo: 
Architettura, Ambiente, Patrimoni culturali (DiCEM, capofila), Università 
degli Studi della Basilicata a valere sul progetto PON 2017. 

 
 
CONOSCENZE LINGUISTICHE  
 
- Lingua straniera: INGLESE 

Di seguito si riporta l’autovalutazione del livello di conoscenza dell’inglese redatto secondo il Common 
European Framework of Reference for Languages: 

 
Comprensione Parlato Scritto 

Ascolto Lettura Interazione orale Produzione orale  
B2 Livello 
intermedio 

C1 Livello 
avanzato 

B2 Livello 
intermedio 

B2 Livello 
intermedio 

B2 Livello 
intermedio 

 
Certificazioni: FIRST CERTIFICATE OF ENGLISH (FST) - Livello B2 – rilasciato da “University of 
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Di seguito si riporta l’autovalutazione del livello di conoscenza del tedesco redatto secondo il Common 
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